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Cittadino Italiano, coniugato con figli; Anita e Nicola.

. Professore Ordinario BIO/07.
Dipartimento di Biologia,
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In possesso delle mediane per commissario abilitazione nazionale 05/C1

100 articoli in riviste con Impact Factor (IF).

IF totale: 328.083. IF dal 2007: 229.428. IF dal 2012: 141.025.

Numero di lavori, numero di citazioni e indice di Hirsch, complessivi e dal 2013
(tra parentesi, in corsivo), sono riportati nella tabella sottostante per le pit comuni
banche dati citazionali (dati aggiornati al 2018).

Numero lavori Numero citazioni H index Banca dati
94 (28) 2933 (1613) 25 (19) Web of Science
98 (32) 3657 (1793) 27 (20) Scopus
128 (41) 5490 (2716) 32 (25) Google Scholar

¢ Presidente del corso di studi aggregato in Biologia, Biologia Evoluzionistica e
Biologia Marina. Dipartimento di Biologia, Universita di Padova.

¢ Rappresentante dei Presidenti di Corso di Studio nel Consiglio della Scuola di
Scienze, Universita di Padova.

e Membro del Consiglio Direttivo del CoNISMa, rappresentante per I'Universita di
Padova.

e Membro della SITE (Societa Italiana di Ecologia).

e Docente di Ecologia, Ecologia Molecolare e Filogeografia. Valutazione
dell’attivita didattica, da parte degli studenti, pienamente positiva.

¢ Vincitore del premio "Felice Ippolito" del Programma Nazionale di Ricerche in
Antartide (PNRA), assegnato dall'’Accademia dei Lincei e dal PNRA.

¢ Autore di pubblicazioni su Nature, PNAS e su riviste di eccellenza del settore
come Molecular Ecology, Diversity & Distribution, Marine Ecology Progress
Series. Ha inoltre contribuito a capitoli a libri di diffusione internazionale.

e Autore di un "Fast Breaking Paper" IS| (Zane et al. 2002, Molecular Ecology
11:1-16) nel campo Environment/Ecology. L’articolo conta 1281 e 2154 citazioni
a marzo 2019 (fonti: Web of Science e Google Scholar, rispettivamente).

o Referee per oltre 25 riviste internazionali, per due enti di ricerca internazionali e
per il MIUR. Top reviewer per Molecular Ecology nel 2012 e 2014.

e Academic Editor di PLoS One.

¢ Responsabile principale o di unita di ricerca in oltre 10 progetti nazionali e
internazionali.

Dottorato di ricerca in Biologia Evoluzionistica, conseguito il 9 febbraio 2000
presso I'Universita di Padova.

Laurea in Scienze Biologiche, ordinamento quinquennale, indirizzo Biologico
Ecologico, conseguita il 11 marzo 1995 presso |'Universita di Padova. Votazione
110/110 cum laude.

Dal 1 Ottobre 2017: Professore di Prima Fascia nel settore scientifico disciplinare
BIO/07 Ecologia, presso il Dipartimento di Biologia, Universita di Padova.
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In precedenza:

e 2011-2017. Professore Associato BIO/07, Dip. Biologia, Universita di Padova.
e 2001-2011. Ricercatore BIO/07, Dip. Biologia, Universita di Padova.

e 2000-2001. Postdottorando MURST, Dip. Biologia, Universita di Padova.

e 2000-2000. Borsista di studio, referente dell’attivita di ricerca Prof. F. Fontana,
Universita di Ferrara.

1996-1999. Dottorando, Dip. Biologia, Universita di Padova.

e 1995-1996. Obblighi di leva.

e 1989-1995. Studente in Scienze Biologiche, Universita di Padova

Attivita di Linee di ricerca in corso:

ricerca ¢ Integrazione di dati modellistici fisico-biologici di dispersione larvale con dati di
genomica di popolazione per lo studio della connettivita tra popolazioni di
organismi marini mediterranei. Questa linea di ricerca é svolta in collaborazione
coi Proff. Renato Casagrandi e Paco Melia (Politecnico di Milano) e scaturisce
dai risultati ottenuti da precedenti progetti (PRIN2006 e PRIN2008, responsabile
unita; FP7 CoCoNET, responsabile di task).

e Applicazione di un approccio multidisciplinare che coinvolge analisi di
microchimica di otoliti, analisi della composizione lipidica ed analisi molecolari per
lo studio della distribuzione ed abbondanza di organismi antartici, in
collaborazione col Prof. Julian Ashford (Old Dominion University, VA, USA).

e Analisi comparative del differenziamento di popolazione in organismi
mediterranei con diverse caratteristiche ecologiche e tratti di life history, inclusi
biocostruttori e habitat formers, al fine di misurare la biodiversita intraspecifica ed
il differenziamento presente in popolamenti rilevanti per la conservazione. La
ricerca € svolta in collaborazione coi Proff. Ferdinando Boero (Universita del
Salento) e Lisandro Benedetti-Cecchi (Universita di Pisa) ed é finanziata dal
progetto PRIN2010 (responsabile di unita) e da un progetto di ateneo in corso
(principal investigator).

o Conservazione e gestione di elasmobranchi. Ricerca collaborativa nell’ambito di
progetti locali e del progetto BYCATCH (Mipaaf), in collaborazione con la
Prof.ssa Carlotta Mazzoldi (Universita di Padova). L’attivita prevede la messa a
punto di metodi molecolari per 'identificazione di specie difficilmente distinguibili
da un punto di visto morfologico (es. specie del genere Mustelus), la loro
integrazione con metodi di identificazione tradizionale, ed il successivo utilizzo
per il monitoraggio del pescato e per ottenere misure dei tratti di life history da
impiegare in modelli di gestione.

Questi sviluppi recenti rappresentano il completamento di un percorso di ricerca che

ha come linea conduttrice I'utilizzo di marcatori molecolari a DNA per lo studio di

problemi ecologici. Particolare attenzione & posta allo studio della biodiversita a

livello genetico, uno dei livelli internazionalmente riconosciuti, ed ai meccanismi che

ne regolano la diversita e la variazione spazio-temporale. L'approccio molecolare
fornisce un utile complemento a quello ecologico tradizionale ed ha un'importante
ricaduta nello studio delle popolazioni, permettendo una migliore comprensione
della storia evolutiva e delle risposte ai cambiamenti ambientali. Si tratta
d’informazioni cruciali per la gestione delle risorse biologiche, dove il mantenimento

o ripristino della biodiversita genetica & di fondamentale importanza per la messa a

punto di efficaci strategie di conservazione.

Ulteriori linee di ricerca sono riportate in seguito, assieme al periodo di riferimento

nel quale si & concentrata la maggior parte dell’attivita.

e Organismi marini, processi storici e oceanografia nel Mediterraneo. Ricerca
svolta nellambito del progetto CLODIA, del PRIN2008 e di collaborazioni
individuali con gruppi di ricerca di altri istituti universitari italiani. L’obiettivo di
questi studi e di applicare le competenze acquisite in un ambito di completa
integrazione dei dati genetici con informazioni derivate da modellizzazione
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oceanografica, dinamica di popolazione, analisi bayesiana dei processi di
coalescenza genetica e studio dei caratteri di life history. Periodo di riferimento:
2007-oggi.

¢ Differenziamento e connettivita tra popolazioni di organismi marini antartici. La
linea di ricerca € iniziata durante il dottorato e si & sviluppata seguendo
'evoluzione del campo dell’ecologia molecolare. Si & quindi passati
dallidentificazione di differenze genetiche tra popolazioni ai fini
conservazionistici, alla loro interpretazione in termini di storia evolutiva, di pattern
demografici e di effetti delle condizioni oceanografiche sulla connettivita tra
popolazioni. Si tratta della linea di ricerca “storica” dell’attivita di Lorenzo Zane,
tuttora in corso. Periodo di riferimento: 1996-oggi.

o Trascrittomica e genomica ambientale nell'anguilla europea, nel pesce Antartico
Chionodraco hamatus e nel mollusco Chamelea gallina. Si tratta di una linea di
recente, basata sul sequenziamento high-throughput di librerie di geni espressi.
Quest’approccio ha permesso di ricavare dei cataloghi di geni la cui espressione
€ stata successivamente indagata mediante cDNA microarrays o
sequenziamento di RNA, sia in condizioni controllate o sul campo, al fine di
misurare l'effetto a livello individuale di diverse condizioni di stress e di
comprendere le basi molecolari dell’adattamento locale. Periodo di riferimento:
2010-2015.

¢ Studio dei sistemi riprodulttivi di pesci. L'applicazione dei marcatori microsatellite
allo studio del sistema di accoppiamento di diverse specie di pesci ha permesso
di quantificare l'incidenza della fecondazione multipla e il successo riproduttivo
dei singoli individui sia in condizioni naturali sia in esperimenti di laboratorio. Tali
ricerche hanno portato alla prima dimostrazione dell'esistenza di selezione
sessuale post-copulatoria e sono proseguite mediante lo studio del successo
riproduttivo in altre specie, comprese specie di squali a rischio di estinzione.
Periodo di riferimento: 2002-2015.

o Differenziamento e connettivita in popolazioni suddivise di ambienti di
transizione. L'attivita di ricerca ha come oggetto di studio organismi lagunari quali
pesci (Zosterisessor ophiocephalus) e crostacei (Carcinus aestuarii,
Pachygrapsus marmoratus). In questo caso i marcatori molecolari permettono di
studiare la biodiversita genetica in rapporto alla storia evolutiva e alla dinamica
di popolazione e di colonizzazione delle lagune, oltre a fornire indicazioni dirette
sull'impatto a livello di DNA delle sostanze inquinanti. Periodo di riferimento:
2002-2015.

e Studio dei fenomeni di espansione e colonizzazione nella processionaria del
pino, un insetto defoliatore d’interesse forestale. Questa ricerca € iniziata negli
anni successivi al dottorato e poi condotta nei primi anni di servizio come
ricercatore. Questi studi sulla processionaria hanno prodotto interessanti risultati
riguardo all'origine di questa specie che infesta le conifere europee e riguardo
alla diversa capacita di dispersione di maschi e femmine. Inoltre si é evidenziato
come gli individui adulti catturati mediante trappole a feromoni, normalmente
utilizzate per stimare la densita di popolazione, non siano rappresentativi della
popolazione locale. Infine, attraverso lo studio sistematico di popolazioni di
recente espansione provenienti da diverse aree e con lo studio di specie affini
presenti a livello circum-Mediterraneo, € stato possibile evidenziare l'effetto di
fattori storici e contemporanei nel determinare il differenziamento di popolazione.
La ricerca procede solo in termini divulgativi. Periodo di riferimento: 2000-2015.

e Ecologia molecolare dell'anguilla europea. Linea iniziata nel 2007 grazie a un
finanziamento PRIN (PRIN2006 responsabile di unita). In questo caso sono state
effettuate analisi di popolazione volte a identificare popolazioni locali, ma anche
possibili effetti selettivi durante la migrazione trans-Atlantica e I'accrescimento in
estuari e corsi d’acqua dolce. Da un punto di vista della conservazione di questa
specie di grande interesse economico, le analisi si sono concentrate sulla stima
della dimensione effettiva di popolazione e sul confronto tra dati genetici empirici
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e dati ottenuti da simulazioni genetico/demografiche. Periodo di riferimento:
2007-2012.

e Conservazione di specie a rischio: storione cobice. Tale ricerca, iniziata nel
periodo successivo al dottorato, ha comportato l'isolamento e la messa a punto
di marcatori molecolari ipervariabili (AFLP e microsatelliti) allo scopo di
caratterizzare la variabilita genetica residua di questa specie e di seguire
mediante genetic tagging gli effetti delle reintroduzioni in ambiente naturale. La
ricerca sugli storioni prosegue attualmente per gli aspetti collaborativi legati alla
messa a punto di metodi di controllo in ambito CITES. Periodo di riferimento:
1999-2005.

Un contributo molto consistente all’attivita di ricerca & stato fornito dall’acquisizione
di un’elevata competenza nel campo dell'isolamento di marcatori molecolari e in
particolare nell'isolamento di microsatelliti, grazie alla realizzazione di un protocollo
originale rapido ed efficiente (protocollo FIASCO). La pubblicazione che riporta
questo protocollo (Zane et al. Molecular Ecology 2002, 11:1-16) ¢ infatti risultata
"Fast Breaking Paper" ISl nel campo Environment/Ecology e tuttora risulta
altamente citata (1281 citazioni in Web of Science e 2154 in Google Scholar a Marzo
2019). Oggi, tali marcatori sono ampiamente utilizzati in diversi studi pertinenti al
settore BIO/07, con particolare interesse agli aspetti applicativi di conservazione,
gestione e utilizzazione delle risorse biologiche.

Collaborazioni | Pubblicazioni con co-autori di 40 diverse nazioni (29 escludendo articoli di consorzi
diricerca), rappresentative di 6 continenti (Nord America, Sud America, Africa, Asia,

internazionali )
Europa, Oceania).

Distribuzione geografica dei coautori, da dati ISI Web of Science

Collaborazioni internazionali di particolare rilevanza sono state stabilite nell’ambito
del network di eccellenza Marine Genomics Europe (Prof. Michael Hansen,
Technical University of Denmark), del progetto CoCoNET (Prof. Serge Planes,
University of Perpignan; Prof. Marta Pascual, University of Barcelona) e delle
ricerche antartiche (Prof. Julian Ashford, Old Dominion University, VA, USA).

Attivita Titolarita di corsi, o parti di corso, a carattere generale e specialistico tra cui
didattica Ecologia, Ecologia Molecolare e Filogeografia, a partire dal’anno accademico
2002/2003 (Tabella 1). Circa 1500 ore di didattica frontale impartita, in parte in
lingua inglese.

Relatore di oltre 50 tesi presso I'Universita di Padova, principalmente per le lauree
in Biologia Molecolare, Biotecnologie, Scienze Naturali e per le lauree
specialistiche/magistrali in Biologia Marina e in Biologia Evoluzionistica.
Supervisore di 7 studenti di dottorato.
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Tabella 1. Sintesi dell’attivita didattica svolta. Le ore sono suddivise in frontali (A=Aula) e
laboratorio o esercizi (E=esercitazioni). | corsi tenuti nell'ultimo anno accademico sono
evidenziati in grassetto. Tutta la didattica € stata svolta nel settore scientifico disciplinare
BIO/07, salvo quanto indicato in note 6 e 7.
Corso Corso di studi Ore A.A.
Ecologiat! LT Scienze Naturali 36A 2017/2018
36A 2016/2017
36A 2015/2016
36A 2014/2015
36A 2013/2014
Molecular Ecology and LM Biologia Marina 48A+16E 2017/2018
Demography of Marine 48A+16E 2016/2017
Organisms? 48A+16E 2015/2016
(Elementi di Demografia ed 48A+16E 2014/2015
Ecologia Molecolare degli 48A+16E 2013/2014
Organismi Marini)? 48A+16E 2012/2013
48A+16E 2011/2012
Filogeografia® LM Biologia 32A 2017/2018
Evoluzionistica 32A 2016/2017
32A 2015/2016
32A 2014/2015
32A 2013/2014
32A 2012/2013
Ecologia Generale LT Scienze e Tecnologie 244 2014/2015
per '’Ambiente 24E* 2013/2014
48A+24E 2012/2013
48A+24E 2011/2012
Ecologia LT Biologia 56A 2009/2010
Ecologia e Genetica LM Biologia Marina 48A+16E 2010/2011
di Popolazione®® 48A+16E 2009/2010
48A+16E 2008/2009
Ecologia Molecolare® LM Scienze e Tecnologie 32A 2011/2012
per ’Ambiente e il Territorio 32A+32A7 2010/2011
32A 2009/2010
32A 2008/2009
Biologia delle Popolazioni LS Biologia Evoluzionistica 32A+16E 2006/2007
Ecologia® LM Scienze e Tecnologie 6A+4E 2007/2008
per '’Ambiente e il Territorio 6A+4E 2006/2007
6A+4E 2005/2006
Ecologia delle Popolazioni® LS Biologia Marina 48A 2007/2008
48A 2006/2007
48A 2005/2006
56A 2004/2005
Modelli di prelievo Master® 8A+16E 2003/2004
Sostenibile 8A+16E 2002/2003
Ecologia LT Biotecnologie 32A 2005/2006
32A 2004/2005
32A 2003/2004
32A 2002/2003
Ecologia LT Biologia Molecolare 24A 2003/2004
24A 2002/2003
Ecologia delle Popolazioni® LT Scienze e Tecnologie 32E 2003/2004
per '’Ambiente 32E 2002/2003
1Parte del corso “Ecologia e Politiche Ambientali”, in precedenza denominato “Ecologia e Legislazione
Ambientale”. 2Corso tenuto in lingua inglese dal 2013/2014. 3Parte del corso ‘“Filogeografia e
Biogeografia”. *Solo la parte di esercizi nel 2013/2014 e 2014/2015. *Modulo di corso integrato. $SSD
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BIO/07 e BIO/18. 732 ore frontali nel SSD BIO/18. 8Master “Valutazione e gestione delle risorse
biologiche marine” (Palazzo Grassi, Chioggia). °Solo la parte di esercitazioni.

Valutazione pienamente positiva dell’azione didattica nelle "Indagini sulle Opinioni
degli Studenti” di Ateneo: per gli insegnamenti attualmente tenuti, la media dei voti
ottenuti negli ultimi 3 anni accademici alla voce “Soddisfazione complessiva” & di
8.25/10 per la parte di corso “Ecologia” della Laurea in Scienze Naturali, di 8.17/10
per 'insegnamento in lingua inglese “Molecular Ecology and Demography of Marine
Organisms” della Laurea Magistrale in Biologia Marina e di 7.98/10 per la parte di
corso “Filogeografia” della Laurea Magistrale in Biologia Evoluzionistica.

Attivita Attuale:
organizzativo- | °® Presidente del Consiglio del Corso di Laurea aggregato di Biologia (L Biologia, LM

L Biologia Evoluzionistica, LM Biologia Marina) dell’Universita degli Studi di Padova,

istituzionale dal 1/10/2015.

e Rappresentante dei Presidenti di Corso di Studio nel Consiglio della Scuola di
Scienze dell’Universita degli Studi di Padova, dal 25/1/2016.

e Membro della commissione “Placement” di ateneo, in rappresentanza del
Dipartimento di Biologia dell’Universita di Padova, dal 12/10/2016.

e Membro del collegio dei docenti del corso di dottorato in BIOSCIENZE
dell’'Universita degli Studi di Padova, dal XXX ciclo.

eMembro del Consiglio Direttivo del CoNISMa (Consorzio Nazionale
Interuniversitario per le Scienze del Mare), dal 20/10/2016.

e Vice-delegato per I'Universita di Padova nel network di ricerca europeo
Euromarine.

Precedente:

e Per il Dipartimento di Biologia dell’Universita di Padova: rappresentante dei
dottorandi nel consiglio del Dipartimento di Biologia dal 1999 al 2000;
rappresentante dei Ricercatori nella giunta del Dipartimento di Biologia dal 2006
al 2007; rappresentante dei ricercatori nel Consiglio di Presidenza della Facolta di
Scienze MMFFNN dal 2009 al 2011.

e Per diversi corsi di studio dell’Universita di Padova: membro della commissione
tutorato del corso di studi in Biologia Molecolare (2001/2002-2003/2004); membro
della commissione tutorato del corso di studi in Scienze e Tecnologie per
I'’Ambiente (2003/2004-2009/2010); membro della commissione didattica del
corso di laurea specialistica Scienze e tecnologie Ambiente e Territorio
(2008/2009-2009/2010); membro della commissione didattica del corso di laurea
aggregato in Biologia (2008/2009-continuativamente ad oggi); vicepresidente del
consiglio del corso di laurea aggregato in Biologia (2012/2013-2014/2015);
membro del GAV del corso di laurea aggregato in Biologia (2012/2013-
continuativamente ad oggi).

eMembro della Commissione Scientifica di Ateneo dellArea 06 (Scienze
Biologiche) dell’Universita di Padova, dal 2013 al 2016.

e Commissario di concorso per ricercatore del settore BIO/07 presso I'Universita di
Firenze (decreto rettorale 31 ottobre 2005) e di concorso per RUTDB nel settore
BIO/07 presso I'Universita di Padova (decreto rettorale 16 marzo 2015); membro
di una commissione per la valutazione Assegni Junior, Bando 2013, del
Dipartimento di Biologia, Universita di Padova.

e Revisore per conto del MIUR di prodotti VQR2004-2010 e VQR2011-2014 e di
progetti PRIN2012, Futuro in Ricerca 2013 e SIR 2014.

e Membro del collegio dei docenti della Scuola di dottorato in Bioscienze e
Biotecnologie dell’'Universita di Padova (ciclo XXVI-XXVIII) e del Corso di dottorato
in Bioscienze e Biotecnologie dell’Universita di Padova (ciclo XXIX).
Vicecoordinatore del Corso di dottorato in BIOSCIENZE dell’Universita degli Studi
di Padova, nel XXX e XXXI ciclo. Membro del direttivo del Corso di dottorato in
BIOSCIENZE dell’'Universita degli Studi di Padova, nei cicli XXX-XXXII.
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Attivita di
ricerca
all’estero

Premi

Progetti di
ricerca

e Membro di commissioni per il conseguimento del titolo del dottorato in Protezione
delle Colture e del dottorato in Biologia Evoluzionistica presso I'Universita di
Padova, e di dottorati presso le sedi di Parma, Roma “La Sapienza”, Bologna,
Leuven (Belgio), Barcellona (Spagna), Perpignan (Francia).

eMembro del gruppo tecnico biologico del progetto CEE LIFE COBICE -
Conservation and Breeding of Italian Cobice Endemic sturgeon, contractor "Ente
Parco Regionale Veneto del Delta del Po", con funzioni di stesura del piano
operativo di attuazione.

e Membro del comitato organizzatore della scuola estiva “Summer School in
Conservation Genetics of Marine organisms”. Due edizioni: Chioggia, 25-31 Luglio
2010 e Chioggia, 3-9 Luglio 2011.

Gennaio 2002 - Febbraio 2002: partecipazione alla crociera oceanografica
scientifica in territorio Antartico ANTXIX/3, organizzata dall' Alfred Wegener Institut
Helmholtz-Zentrum fur Polar und Meeresforschung.

Novembre 1997 - Dicembre 1997: partecipazione alla crociera oceanografica
scientifica in territorio Antartico Geneflow cruise, organizzata dal British Antarctic
Survey.

Gennaio 1997 - Luglio 1997: visitor student nel laboratorio del Prof. J.C. Avise,
University of Georgia, Athens, GA (USA). Messa a punto e utilizzo di marcatori
microsatelliti nello studio del mating system del pecilide Gambusia holbrooki.

Ottobre 2004: vincitore del premio "Felice Ippolito" per giovani ricercatori del
Programma Nazionale di Ricerche in Antartide (PNRA), assegnato dall’Accademia
dei Lincei e dal PNRA per l'attivita di ricerca in Antartide nel campo “scienze della
vita”.

Progetti nazionali ed internazionali ammessi al finanziamento sulla base di bandi
competitivi che prevedano la revisione tra pari

MIUR, PNRA bando 2016. Defining species boundaries and assessing interspecific
hybridization in the crocodile icefish (Chionodraco spp., Perciformes,
Channichthyidae) from the Weddell Sea using morphology, life history traits and
genetics, Budget 45 KE.

UNIPD (Universita di Padova), Progetto di Ricerca di Ateneo, bando 2014:
Implementing Population Genomics of non-model marine species to enhance
identification and characterization of Sites of Community Importance (prot.
CPDA148387/14). Mesi 24. Responsabile della ricerca. Finanziamento 35 KE.

EU, FP7-Environment. Progetto “Towards COast to COast NETworks of marine
protected areas (from the shore to the high and deep sea), coupled with sea-based
wind energy potential” (project grant agreement #287844). Mesi 48, decorrenza
2012. Responsabile di task per CoNISMa. Finanziamento attivita di ricerca di
Lorenzo Zane: 100 K€.

UNIPD, Assegni Ricerca, bando 2012. Progetto “Ecological genomics and
expression profiling of the critically endangered European eel (Anguilla anguilla)”
(prot. CPDR123580/12). Mesi 24. Responsabile. Finanziamento 36 K€E.

MIUR, PRIN 2010. Progetto “Biocostruzioni costiere: struttura, funzione, e gestione”
(prot. 2010Z8HJ5M). Mesi 36, decorrenza 2013. Responsabile di Unita di Ricerca.
Finanziamento unita 89 K€.

MIUR, PRIN 2008. Progetto “Il ruolo della connettivita spaziale e delle interazioni
trofiche nella gestione sostenibile della piccola pesca tramite reti di aree marine
protette” (prot. 2008E7KBAE). Mesi 24. Responsabile di Unita di Ricerca.
Finanziamento unita 52 K€.
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UNIPD, Assegni Ricerca, bando 2008. Progetto “Un approccio trascrittomico allo
studio dei meccanismi molecolari di adattamento al freddo nei pesci antartici
(Perciformes, Notothenioidea)” (prot. CPDR084151/08). Mesi 24. Responsabile.
Finanziamento 37 K€.

UNIPD, Progetto di Ricerca di Ateneo, bando 2008. Progetto “Risposta genomica e
trascrittomica ad inquinamento e parassitismo nell'anguilla europea: dai geni
all'ambiente” (prot. CPDA085158/08). Mesi 24. Responsabile della Ricerca.
Finanziamento 60 K€.

MIUR, PRIN 2006. Progetto “Un Approccio Integrato alla Conservazione e Gestione
delllAnguilla europea in Area Mediterranea” (prot. 2006054928). Mesi 24.
Responsabile di Unita di Ricerca. Finanziamento unita 58,2 K€.

UNIPD, Assegni Ricerca, bando 2004. Progetto “Time/space patterns of
microsatellite DNA variability in Southern Ocean krill, Euphausia superba, and some
of its Notothenioid predators” (prot. CPDR051181). Mesi 24. Responsabile.
Finanziamento 36 K€E.

CORILA (Consorzio per il coordinamento delle ricerche inerenti al sistema lagunare
di Venezia), programma di ricerca 2004-2007. Progetto “Indicatori ed indici di qualita
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Partecipazione a congressi nazionali ed internazionali, a workshop di progetti ed a
attivita divulgative. Si riportano a titolo di esempio le partecipazioni degli ultimi tre
anni:

e Giornate dellUniversita e ITS 2017. Conegliano (Tv) 10 marzo 2017.
Presentazione: “L’offerta formativa del Dipartimento di Biologia dell’Universita
di Padova”. Zane L.

e Scegli con noi il tuo futuro. Legnaro (Pd) 8-10 febbraio 2017. Presentazione:
“Le lauree biologiche dell'Universita di Padova”. Zane L.

e Euromarine GA meeting. Bruxelles 7-8 febbraio 2017. Partecipazione alla
general assembly e allevento Blue Science for Blue Growth” al Parlamento
Europeo.

¢ Open Innovation Days. Sole 24 ore, Nova, Universita di Padova. Padova 29
settembre-1 ottobre 2016. Invited talk: “Cambiamenti climatici e biodiversita. |
primi segnali di impatto sulle specie e le comunitd biologiche delle acque
antartiche.” Zane L.

o Ecology at the Interface. EEF/SITE. Roma 21-25 settembre 2015.
Presentazione: “Connectivity as the key for networks of MPAs”. Zane L.
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e XXIV Congresso della Societa Italiana di Ecologia. Ferrara 15-17 settembre
2014. Presentazione: “Population differentiation along the Antarctic Peninsula
in the ice-dependent fish Pleuragramma antarctica, inferred using microsatellite
markers”. Zane L, Agostini C, Patarnello T, Ashford J, Torres J, Papetti C.

e XXIV Congresso della Societa Italiana di Ecologia. Ferrara 15-17 Settembre
2014. Poster: “Present and past hybridization in three Antarctic icefish species:
how interglacials promote genetic exchange across species boundaries in fish
populations” Marino IAM, Benazzo A., Agostini C, Mezzavilla M, Hoban SM,
Patarnello T, Zane L, Bertorelle G.

e XXIV Congresso della Societa Italiana di Ecologia. Ferrara 15-17 settembre
2014. Poster: “Estimation of marine connectivity through genome-wide next
generation sequencing approaches” Zane L, Boscari E, Faggion S, Forin N,
Marino |, Paterno M, Congiu L.

lo sottoscritto Lorenzo Zane, dichiaro che quanto contenuto nel presente curriculum vitae,
da me redatto, corrisponde a verita e, in riferimento alla legge 196/2003, autorizzo
espressamente l'utilizzo e la diffusione dei miei dati personali e professionali ivi riportati.

Padova, 8 marzo 2019
Lorenzo Zane

CV Lorenzo Zane — Dicembre 2018 Pagina 17 di 17



