
Dr. Mara Sangiovanni
Dati Personali

Nome: Mara Sangiovanni
Luogo e Data di nascita: Napoli | 1 Luglio 1975

Ufficio : Area di Ricerca CNR - Via Pietro Castellino 111, 80131 Napoli
+39 0816139506

email: mara.sangiovanni@cnr.it
profilo LinkedIn: https://www.linkedin.com/in/mara-sangiovanni/

Esperienze lavorative
dal 07/2020 Ricercatore. Attività di ricerca sui temi del Deep Learning applicato ad

immagini mediche. Istituto di Calcolo e Reti ad Alte Prestazioni (ICAR) -
CNR, Napoli

11/2017–07/2020 Assegnista di Ricerca. Realizzazione di servizi di supporto alla bioin-
formatica. Stazione Zoologica Anton Dohrn, Napoli

06/2014–10/2017 Assegnista di Ricerca. Studio di tecniche di Machine Learning per
l’elaborazione di dati biologici. Istituto di Calcolo e Reti ad Alte
Prestazioni (ICAR) - CNR, Napoli

10/2010–07/2011 Professore a contratto. Attività integrative del corso di Ingegneria del
software. Università Federico II, Napoli

09/2009–03/2011 Titolare di Borsa di Studio. Realizzazione di software per l’analisi di
reti geniche su organismi modello. Università Federico II, Napoli

07/1997–04/2004 Analista Programmatore e Database Manager. Presso azienda Softlab
Due/Neatec, Napoli

Formazione
05/2011 – 05/2014 Dottorato in Biologia Computazionale e Bioinformatica

Università Federico II Napoli
Titolo della tesi Model Checking of Metabolic Networks: Application to Metabolic Diseases

03/2009 Laurea Magistrale in Informatica
Università Federico II Napoli

Titolo della tesi Metodi di apprendimento non supervisionato per l’analisi di serie temporali con applicazioni
alla videosorveglianza
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